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Os vírus de RNA (incluindo a grande maioria dos arbovírus) possuem 
uma alta taxa evolutiva What Is Phylodynamics?

Sanjuán et al. (2010) Journal of Virology 84:9733-48

Novas variantes virais

Mais transmissíveis?

Doença mais grave?



A evolução do SARS-CoV-2: um exemplo de aplicação de vigilância genômica

https://nextstrain.org/



Vigilância genômica do vírus da dengue (DENV)
- Circulação mundial
- Enorme diversidade genética - > Sorotipos, genótipos e linhagens

Nova nomenclatura, proposta por Hill et al. 2024:

Existe relação das 
variantes de DENV 

com maior 
transmissibilidade ou 

doença severa?



Introdução do genótipo II (Cosmopolita) de DENV-2 no Brasil: linhagem 2II_F.1.1.2 

Substituição do DENV-2 genótipo III 
(Asiático-americano), pelo genótipo II

- Maior transmissibilidade?

Estudos de fitness viral em células e mosquitos



Reintrodução de DENV-3 no Brasil

DENV-3 não circulava no Brasil desde 2010:



Expansão da circulação de DENV-3
Múltiplas introduções da linhagem 3III_B.3.2 

Em preparação



Em preparação

Aumento de dengue grave nos quatro estados com 
maior número casos de DENV-3

Correlação de sorotipos 2 e 3 com doença severa

Efeito de infecção secundária e ADE?



Em preparação

Severidade e sorotipos em crianças com 2 anos ou menos



https://www.genomahcov.fiocruz.br
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Seleção de período de tempo:

Seleção de estado:



Utilização de dados de sorotipo de DENV através do SINAN
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Dinâmica de circulação dos sorotipos de DENV nos estados brasileiros





Vigilância genômica do vírus chikungunya (CHIKV)
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Casos:
Incidência:


